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GGATCCCATATGGTGAAAGT

NERRRRRRRRRRRRRRRRY
CACTATAGGGCGAAT TGAAGGAAGGCCGT CAAGGCCGCAT GGATCCCATAT GGT GAAAGT

TCCGAAACT GATGGECAACCCAGCAT CCGGATAGCACCGT TGT TCTGATGCCGCAGGATGA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TCCGAAACT GATGGCAACCCAGCAT CCGGATAGCACCGT TGT TCTGATGCCGCAGGATGA

61 --------- o o o o o +

AGI TGAAGAGGCAAT TCAGGATGI TCTGCCCCT GGATCAGGGT GGTCGTGGT TGTGATGA

CEEEEEEEr et er e e et et erer et er e e errrrd
AGT TGAAGAGGCAATTCAGGATGT TCTGCCGCTGGATCAGGGTGGTCGTGGT TGTGATGA
121 --------- o o o o o +

AAAAATGGT TGATTAT GAAGGT AAAGCCACCCCGTATAATCAGATGCGTGATATTATTGA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAAAAT GGT TGAT TATGAAGGT AAAGCCACCCCGTATAAT CAGATGCGTGATATTATTGA

181 --------- o o o o o +

AGAGGT GCGCAAATATGATGT TGI TCCGEGTGAAGATTTTCTGATTACACCGCGTGITCC

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGAGGTGCGCAAATATGATGT TGT TCCGGGT GAAGATTTTCTGATTACACCGCGT GTTCC



301

361

421

481

541

601

GAATCCGAAACT GGAAGATAAAGAT CGT CATCTGCTGGCAAT TACCGCAGCAGI TACCGC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GAATCCGAAACT GGAAGATAAAGAT CGT CAT CT GCTGGCAAT TACCGCAGCAGT TACCGC

AAATATGTATAGCCAGATGTATT TCAACACCGATGCCATCAAATATATCATTCTGCCGAT

EEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAATATGTATAGCCAGATGTATTTCAACACCGATGCCATCAAATATATCATTCTGCCGAT

GAGCACCAGCACCCT GGAACT GECAGAAGT TCAGCGT CGTATTCTGAAAGT TGAACGTCT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GAGCACCAGCACCCT GGAACT GGCAGAAGT TCAGCGT CGTATTCTGAAAGT TGAACGTCT

GGTTAGCGAAGAATTTAGCCTGCGTATTGAAGAATGGAT TAAACTGATTCCGCTGI TCGA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GGT TAGCGAAGAAT TTAGCCT GOGTAT TGAAGAAT GGATTAAACTGATTCCGCTGT TCGA

AACCGCAGAAAGCCACATGCCATATTGATGAAATTGT TGAAGGT CTGCGCATTGCCT TCAT

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AACCGCAGAAAGCCACATGCATATTGATGAAATTGT TGAAGGT CTGCGCATTGCCTTCAT

TAAAGAAATTGECATGT TTGAGAACGAAT TTCGCATCT TTATGEGCAAAAGCGATAGCGEG

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TAAAGAAATTGGCATGT TTGAGAACGAATTTCGCATCTTTAT GGGCAAAAGCGATAGCGG

TATTCATAGCGGT CATAT TGCAAGCAGCATTGGTGI TCGTATGEGT CTCCTGAAACTGT G

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TATTCATAGCGGT CATATTGCAAGCAGCATTGGTGT TCGTATGEGT CTGCTGAAACTGT G



721

781

841

901

961

1021

GAAT TGECAGAAAGATACCATGT TCAAAGT GTATCCGAT TATCGGTATGGEGTAAACCGCC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GAATTGGCAGAAAGATACCATGI TCAAAGT GTATCCGATTATCGGTATGGEGTAAACCGECC

TCTGCGT GGTCACATGGCAGAATGEGT TATTGAAGAT TGEGT TGAAGCATGECGT GGT TA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TCTGOGT GGT CACATGGCAGAAT GGGT TATTGAAGAT TGGGT TGAAGCATGGCGTGGTTA

TTATACCGCAACCGT TCAGAGCGCACTGCGT TTTAATACCGATCGTAAAGATTATGT GCA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTATACCGCAACCGT TCAGAGCGCACTGCGT TTTAATACCGATCGTAAAGATTATGTGCA

TACCATTACCGT GGT GACCAAAAAT AGCGGT AAACAGCCT CCCCTGGAACTCCTGEGT TA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TACCATTACCGT GGT GACCAAAAAT AGCGGTAAACAGCCT CCGCTGGAACTGCTGGGT TA

TGCAAAAGAAATGGT TAATGT TGCATGGCGT GCAAGCGAAGT TTATCTGAGCCGT CTGGA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGCAAAAGAAAT GGT TAATGT TGCAT GECGT GCAAGCGAAGT TTATCTGAGCCGT CTGGA

ACGTCTGCCAGATATGATTAGCT TTATGECCAAATTTGT TACCCGTACCCGT GCACGTCT

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ACGTCTGGCAGATATGATTAGCTTTATGGCCAAATTTGT TACCCGTACCCGT GCACGTCT

GGATAGCTATAAACGT CGT GCAAAAACCGGTAAAGAAATCCCTCGTGCAATTCGITTTTG

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GGATAGCTATAAACGT CGT GCAAAAACCGGTAAAGAAATGCCTCGTGCAATTCGTTTTTG
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TGCAAGCCTGTATAGCAT GEGT CTGGEGT CCGACCCTGATTGGTGCCGGT GT TATTGAAGA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGCAAGCCT GTATAGCATGGGT CTGGGT CCGACCCT GATTGGTGCCGGTGT TATTGAAGA

ACT GECAAGCGECACCGCCAGAAAAACT GGAACATCTGCCTGAAATTTGT TCCGCTGCTGCC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ACT GGCAAGCGGCACCGCAGAAAAACT GGAACATCTGCTGAAAT TTGT TCOGCTGCTGCC

GAAAGATTTTGCATTTGATTATGCAT TCACCGATCTGGAAGT GTTCAAACGT TATGTGGA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GAAAGATTTTGCATTTGATTATGCAT TCACCGAT CTGGAAGT GTTCAAACGT TATGTGGA

TGAAAAAACCT TTGAAAT TATCAAAAAAGAT GT GGATGTGGT GAAAGAATACT TCGCCAA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAAAAAACCT TTGAAATTATCAAAAAAGAT GT GGAT GTGGTGAAAGAATACT TCGCCAA

TGITGAACCGCCTAAAAGCCCT CCCGAAGGT TATTTTGAAAAACT GCGCGAACT GCGT GG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGTTGAACCGCCTAAAAGCCCT CCGGAAGGT TATTTTGAAAAACT GCGCGAACT GCGTGG

TGCACTGGATGAAGCCGAAGT TAGCCGT GCAAAAGCAATTGT TATGGAACT GGCCGAAAT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGCACT GGAT GAAGCCGAAGT TAGCCGT GCAAAAGCAAT TGT TATGGAACT GGCCGAAAT

GCGTGGTTTTCTGEGT TAACCATGG

NRRRRRRRRRRRRRRRRRRRR Y
GCGTGGT TTTCTGGGT TAACCATGGCTGEGECCT CATGGGCCT TCCTTTCACTGCCCGCT T






